
PLAN DEL CURSO DE DOCTORADO 
 
Datos  
 

• Nombre: Citogenética Molecular en Hemato-Oncología 
• Créditos actuales: 3 
• Profesor(es) que la imparte(n). Director: Jesús Mª Hernández-Rivas 

(jmhr@usal.es). Juan Luis García (jlgarcia@usal.es), Norma Gutiérrez 
(normagu@usal.es). 

• Tipo de asignatura. Optativa 
• Idioma en que se imparte. Castellano. 

 
 
Objetivos de la asignatura 
 
Conocer las aplicaciones de la Citogenética Molecular (FISH, CGH, SKY) al 
diagnóstico del cáncer humano. 

 
Metodología 
 
El alumno debe asistir a las sesiones teóricas del curso (12) en las que se repasan 
las técnicas de citogenética molecular y se abordan nuevas metodologías de 
análisis genómico (SKY, micorarrays de expresión y CGH-arrays) así como se 
analiza su aplicación al diagnóstico y pronóstico de enfermos con hemopatías 
malignas y tumores sólidos.  
El alumno debe asistir a las prácticas (5 días) de citogenética y de FISH en el 
laboratorio de Citogenética Molecular del Servicio de Hematología. Se trabajará 
con muestras de sangre y de médula de casos con leucemias y linfomas. 
Al inicio del curso se facilita un CD con las presentaciones de todas las clases 
teóricas para facilitar su seguimiento.    
 
Distribución del tiempo 
 
12 horas de clases teóricas (fundamentos de las técnicas, aplicaciones al 
diagnóstico y pronóstico) 
18 Horas de prácticas en el laboratorio de la Unidad de Citogenética Oncológica 
distribuidas de la siguiente manera: 10 horas dedicadas a citogenética y 8 horas 
dedicadas a FISH (pre-tratamiento de las preparaciones, hibridación, lavados post-
hibridación, análisis e interpretación de los resultados). 
    
Evaluación 
 
Evaluación continuada. Asistencias a clase.  
Realización de supuestos clínicos en los que los estudios de citogenética molecular 
desempeñan un papel relevante.  
    
Programa de la asignatura 
 
Clases teóricas: 
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Introducción a las técnicas de citogenética molecular (CM). 
CM de las Leucemias agudas linfoblásticas y mieloblásticas 
CM de los síndromes mieloproliferativos y mielodisplásicos 
CM de los síndromes linfoproliferativos y linfomas 
Análisis genómico global del mieloma múltiple 
CM en tumores sólidos 
CGH arrays en oncología 
Aplicaciones de los microarrays de expresión en oncología 
Presentación de casos clínicos 
 
Prácticas: 
Citogenética: cultivos, obtención de metafases, realización de preparaciones, tinción, 
observación al microscopio y cariotipado. El alumno debe procesar 2 muestras de 
forma supervisada al final de la semana de prácticas. 
FISH en metafase e interfase para detección de alteraciones numéricas, pintado y 
reordenamientos BCR/ABL, PML/RARA, MLL e IGH.  
 
Plan de clases 
 
Teóricas: Febrero-Marzo. Miércoles y Jueves, de 16:00 a 18:00. 
Prácticas: Febrero-Marzo por la mañana. El horario se ajusta a la disponibilidad del 
alumno) 
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Direcciones útiles: 
http://atlasgeneticsoncology.org/ 
http://cgap.nci.nih.gov/Chromosomes/Mitelman
www.ensembl.org
www.uniba.it 
 
Horarios de atención al alumno 
 
De lunes a viernes, de 9.30 a 20.00, previa cita. 
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